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RESUMO

A Aeromonose, causada por bactérias do género Aeromonas spp, comumente
presentes no ambiente aquatico é causa de mortalidade de peixes, répteis, aves e
mamiferos em todo o mundo, além de terem importancia na salde publica, pois sdo
responsaveis por causar gastroenterite e necrose tecidual em humanos
imunossuprimidos. Dentre o grupo das Aeromonas mbveis, a Aeromonas veronii
vem se destacando por causar expressiva morbidade e mortalidade em peixes de
varias espécies no Brasil. Desta forma, este estudo identificou a Aeromonas veronii
como agente causador de surto com mortalidade em massa, de tambaquis. A cepa
AvCm1-22 foi isolada do bago, rim, figado e cérebro dos animais analisados (n=16).
O isolamento bacteriano foi realizado em meio BHI e a confirmagado da pureza das
colénias foi aferida pela técnica de GRAM. A cepa foi armazenada a -80°C para as
analises posteriores (20-30% v/v glicerol). Os genes 16S rRNA, rpoB e gyrB foram
amplificados com kit Platinum Il Taq Hot Start (Invitrogen) e os anplicons enviados
para sequenciamento do tipo paired end, pelo método de Sanger. Apds obtengao
dos cromatogramas, limpeza manual e de qualidade, as sequencias da fita senso e
antisenso foram lidas para gerar sequéncia consenso de 980, 537 e 553pb dos
genes supracitados, e depositados no NCBI. Foram realizado ensaio de protedlise e
hemdlise a 18, 28 e 35°C utilizando-se os meios Skinmed Milk Agar e BHI Agar 5%
de sangue de carneiro e as placas incubadas por 24 horas. Como resultado, nas
placas incubadas a 28 e 35° C foi identificada beta hemdlise. A agéo proteolitica foi
positiva em todas as temperaturas testadas, a qual foi comprovada pela observagéo
de halo envolta das col6nias no meio Skinmed Milk. Analise de sequenciamento
multilocus revelou similaridade das sequencias analisadas com linhagens isoladas
de infeccbes em humanos (fezes, sangue) peixes, efluentes hospitalares e trato
digestério de sanguessugas na China, india, México, Coréia do Sul, Turquia,
Tailandia e Japéao. Este foi o primeiro isolamento de A. veronii associada a alta
mortalidade em tambaqui e a disponibilizacdo de informacdes genéticas da cepa
identificada, o que podera auxiliar no planejamento e monitoramento da dispersao
de patégenos nos sistemas de criagdo animal. Além de ressaltar a importancia do
monitoramento dos efluentes gerados no pais, especialmente hospitalares e como
este pode afetar a sustentabilidade da aquicultura.
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