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RESUMO

Os padrdes internacionais para produgao e comercializagdo de mel contidos no
Codex Alimentarius abrangem apenas os padrdes de identidade e qualidade (PIQ)
do mel produzido por abelhas da espécie Apis melliferaprovenientes da tribo Apini,
nao contemplando o mel de meliponineos (MM), produzido por abelhas sem ferrao
da tribo Meliponini. Além de possuir um maior teor de umidade, ja & bem
estabelecido que o MM ¢ diferente do mel de A. mellifera (MA) em termos de acidez,
aroma e sabor, além de possuir propriedades terapéuticas superiores, 0 que o torna
um produto com alto valor agregado. Nesse sentido, o levantamento de dados
especificos e aprofundados sobre amostras do MM torna-se um objeto de estudo
relevante e é vital para a elucidacdo de suas caracteristicas quimicas gerais.
Adicionalmente, a demarcacao mais rigorosa de perfis metabdlicos desse tipo de
mel é fundamental para incentivar a criacdo de PIQ especificos para 0 MM e, em
segundo plano, alavancar o consumo e/ou desenvolvimento de novos produtos a
partir do MM. Diante desse contexto, este trabalho objetivou comparar o mel de
duas tribos de abelhas, agrupado em MM e MA, quanto a sua composi¢ao quimica,
além de identificar os aguUcares e/ou metabdlitos responsaveis pela possivel
diferenciagdo. Quinze amostras de cada grupo de mel (MM e MA) foram obtidas de
diversas regides do Brasil, totalizando 30 amostras. A técnica de Ressonancia
Magnética Nuclear (RMN) de hidrogénio foi empregada para obtengéo do perfil de
metabdlitos dos méis e, a partir da andlise multivariada destes dados foi possivel
obter uma visdo geral e qualitativa das diferencas entre os méis, além da
identificagdo dos principais compostos. A analise multivariada dos dados da RMN,
demonstrou que foi possivel diferenciar os grupos de acordo com o0s seus perfis
metabdlicos, através do modelo Orthogonal Projections to Latent Structures-
Discriminant Analysis (OPLS-DA). Além disso, a identificacdo dos metabdlitos
responsaveis pelas diferengas entre os dois grupos demonstrou a presenga de 28
varidveis significantes: glucose, frutose, turanose foram os principais metabdlitos no
MA e glucose, frutose, prolina e acido latico os principais metabdlitos detectados no
MM. Nesse sentido, foi detectado que o MM possui maiores concentragdes de acido
latico e prolina. Tais substancias ja foram reportadas no MM, mas este é o primeiro
estudo comparativo em que elas sdo as principais responsaveis pela diferenciacao
entre o MM e o MA. Dessa forma, apesar do relato na literatura sobre a composigéo
de méis ser mais dependente da origem floral, regido geografica e estagéo do ano,
nossos dados sugerem que as diferentes tribos (agrupadas em MM e MA)
influenciam a composic¢éo quimica dos méis de maneira diferenciada. Além disso, os
resultados obtidos nesse estudo podem contribuir para a consolidagéo de banco de
dados com informagbes sobre os metabdlitos presentes no MM e, dessa forma,
auxiliar na elaboracéo de um PIQ exclusivo para esse tipo de mel.
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