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RESUMO

Microrganismos marinhos séo extremamente abundantes e diversos taxonémica- e
metabolicamente, e desempenham papéis fundamentais nos ecossistemas e ciclos
biogeoquimicos. Bactérias, arqueas e fungos atuam na fixagao e remineralizagcao do
carbono no oceano, tendo grande impacto no ciclo do carbono em escala global, e
sua diversidade e estrutura sdo diretamente influenciadas por fatores abiéticos,
como temperatura e disponibilidade de nutrientes. O Oceano Austral € um dos
lugares-chave do planeta que vem sofrendo rapidas mudangas no ambiente fisico e,
consequentemente, na distribuicdo da biota, devido ao aumento da temperatura
média do ar e da agua, intensificados pelas atividades antrépicas, e entender como
0S microrganismos antarticos estdo respondendo a essas mudangcas é de
fundamental importancia para compreender e prever como os ciclos biogeoquimicos
e o funcionamento dos ecossistemas serdo afetados. Dessa forma, temos como
objetivos pesquisar e elucidar: (i) a influéncia de fatores abiéticos e oceanograficos
na diversidade, composicdo taxonémica e estrutura da comunidade microbiana
(bactérias, arqueas e fungos) no espago (geograficamente e nas zonas pelagicas);
(i) a dindmica temporal da comunidade microbiana no Oceano Austral; (iii) a
contribuicdo de bactérias, arqueas e fungos na degradagédo e remineralizagéo da
matéria orgéanica verticalmente na coluna d’agua; (iv) a fungdo metabdlica da
comunidade microbiana, com especial enfoque em atividades ligadas ao ciclo do
carbono; e (v) como a composigao taxondémica e a produgdo primaria
quimioautotroéfica respondem a mudangas em condigdes abidticas. Para isso, seréo
utilizadas amostras coletadas em diferentes pontos e profundidades da regido
maritima no entorno da Peninsula Antartica entre os anos de 2013 e 2020. A
diversidade e composicao taxonémica da comunidade serdo acessadas atraves do
sequenciamento de genes 16S rRNA (arqueas e bactérias) e 18S rRNA (fungos) e
analises de bioinformatica. Sua funcdo metabdlica sera inferida através do
sequenciamento metagendmico e uso de ferramentas para inferéncia metabdlica. A
influéncia dos fatores abio6ticos na diversidade, composi¢ao taxonémica, estrutura e
funcionalidade da comunidade microbiana na Antartica serao determinados através
de analises estatisticas. Estudos prévios do nosso grupo de pesquisa analisando a
diversidade e a composicdo taxon6mica da comunidade microbiana no sistema
pelagico mostraram que os taxons dominantes de bactérias e arqueas foram as
classes Gammaproteobacteria, Alphaproteobacteria, Flavobacteriia e
Cyanobacteria, Marine Group Il e Nitrosopumilus, respectivamente. Foi também
observada uma grande similaridade na composicdo microbiana entre as zonas
meso- e batipelagicas, que se distinguiram significativamente da zona epipelagica.
Com relacdo a variagdo temporal, os estudos indicam que a diversidade e a
estrutura da comunidade variaram significativamente ao longo do tempo, o que pode
estar relacionado com o aumento da temperatura média superficial do mar, além da
sazonalidade natural da regido. Esses resultados prévios reforcam a necessidade e
a importancia de um estudo mais detalhado espaco-temporalmente para responder
a novos questionamentos sobre a diversidade, funcionalidade e estrutura da
comunidade microbiana Antartica.
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