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RESUMO

Residuos provenientes da produgao animal sdo promissores para serem utilizados
como fertilizante organico na producédo agricola. Apesar desta pratica ser uma
alternativa sustentavel para a disposicdo desses residuos, estes podem conter
microrganismos patogénicos e determinantes de resisténcia a antimicrobianos e,
quando utilizados na agricultura, podem favorecer a disseminacdo de resisténcia
para bactérias patogénicas e comensais de humano e animais, constituindo um
grave potencial de ameaca para a saude publica. Neste contexto, o objetivo deste
trabalho foi avaliar o perfil feno-genotipico de resisténcia a antimicrobianos de dez
isolados provenientes de residuos animais. Cepas bacterianas foram isoladas de
cama de aviario e de cavalo. Apods isoladas, as cepas foram previamente
identificadas pela técnica MALDI-TOF e, em seguida, foi realizada a deteccdo da
resisténcia aos antimicrobianos das classes dos aminoglicosideos (gentamicina), B-
lactdmicos (amoxicilina + acido clavulanico, ampicilina, aztreonam, cefepime,
cefoxitina, ceftazidima e imipenem), fluoroquinolona (ciprofloxacina), sulfonamida
(sulfametoxazol + trimetoprim) e tetraciclina pelo método de difusdo em disco e,
pela amplificacdo dos genes que conferem resisténcia aos antimicrobianos f -

lactamicos (b/aampc, b/aCTx.M, b/aTEM, b/aSHv, b/aox/.\.23, b/aox/.\.24, b/ao)(A.51 e b/ao)(A.
58), colistina (mcr-1 e mcr-3), fluoroquinolona (qnrA e gnrB), sulfonamida (sufl e
sul) e tetraciclina (tefB) através da técnica de PCR (Polymerase Chain Reaction).
Foram identificadas duas Escherichia coli e oito Proteus mirabilis. Na detecgao
fenotipica, todos os isolados apresentaram resisténcia a mais de trés classes de
antimicrobianos, sendo considerados multirresistentes. Isolados multirresistentes
representam um sério risco a saude publica por diminuir as opgdes terapéuticas em
um processo infeccioso podendo causar um aumento no tempo de internagao,
aumento de procedimentos evasivos e de morbimortalidade. Para elucidar quais os
possiveis mecanismos relacionados a resisténcia, foi realizada a deteccao de genes
de resisténcia. Dos 15 genes testados, blargm, blapxa.c4, QnrA e gnB nao foram
detectados em nenhum dos isolados. Nos isolados de Escherichia coliforam
detectados genes que conferem resisténcia a todas as classes de antimicrobianos
testadas, exceto a fluoroquinolona. Dos oito isolados de P. mirabilis, apenas trés
apresentaram genes de resisténcia. Nestes, foram detectados somente os genes
blapxa-s1 € blapxa.23, que conferem resisténcia aos B-lactdmicos. Nos outros cinco
isolados de Proteus nao foram detectados genes de resisténcia, apesar de ter sido
detectado a resisténcia fenotipica. Isso pode ter ocorrido pela falta de especificidade
d o s primersselecionados. Os resultados obtidos confirmam que isolados
provenientes de residuos animais contém determinantes de resisténcia a
antimicrobianos e sua utilizagdo na agricultura pode apresentar um risco a saude
publica. Dessa forma, é necessario o desenvolvimento de estratégias de manejo
que visem a reducdo e/ou eliminagao desses contaminantes de modo que garanta
sua utilizacao segura na agricultura.
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