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RESUMO

Isospora basileuterusi foi descrita a partir de amostras fecais de Basileuterus
culicivorus capturados com rede de neblina no Parque Nacional do ltatiaia, uma
unidade de conservagdo no sudeste do Brasil. Ao total foram realizadas nove
expedicoes de 2014 a 2019. As amostras foram acondicionadas em dicromato de
potassio (2,5%) e, apds esporulacdo, os oocistos foram recuperados através do
método de centrifugo-flutuagdo em solugdo de sacarose de Sheather. Foram
analisados e caracterizados morfologicamente e morfometricamente em microscopia
optica, com a obtengdo de fotomicrografias para a edigcdo digital da morfologia
observada via Corel Draw e Corel Photo-Paint. Dezenove B. culicivorus foram
examinados e quatro (21%) foram positivos para coccidios da nova espécie.
Isospora basileuterusi possui oocistos elipsoidais a ovoides (25.2 x 21.1 pm), parede
lisa e bicamada com espessura de 1,6 pm. Os residuos e micrdpila do oocisto estéo
ausentes, mas ha a presenca de trés granulos polares. Os esporocistos sao
elipsoidais em forma de limao (15.3 x 9.5 pm) com um corpo de Stieda em forma de
botdo e um corpo de sub-Stieda trapezoidal. O residuo nos esporocistos esta
presente, geralmente como um corpo de granulos unidos por membrana. Os
esporozoitos sdo vermiformes com corpos refrateis. Os oocistos foram isolados em
PBS e destinados a biologia molecular para o sequenciamento de uma regiao
génica de ~250bp do gene mitocondrial citocromo ¢ oxidase subunidade 1 (cox7). A
extracao do DNA foi feita utilizando Qiagen DNeasy Blood and Tissue Kit (Qiagen,
Sao Paulo-BR) de acordo com as instrugdes do fabricante, com ciclos prévios de
congelamento e descongelamento visando a lise completa do oocisto. As
sequéncias geradas foram comparadas a outros sequenciamentos disponiveis no
GenBank por meio do auxilio da Ferramenta de Pesquisa de Alinhamento Local
Basico (BLAST). Arvores filogenéticas foram desenvolvidas utilizando os métodos
de “Neighbour-Joining” e “Maxima Verossimilhanca” no software MEGA X. A andlise
molecular alocou /. basileuterusi proximo a outras Isospora spp. registradas de
hospedeiros filogeneticamente relacionados, apresentando similaridade de 99,5%.
Os oocistos de . basileuterusi podem ser distinguidos das outras quatro/sospora
spp. registradas em hospedeiros de Parulidae, e das espécies molecularmente mais
proximas, pela caracteristica Unica de esporocistos elipsoidais em forma de limao,
pequeno corpo de sub-Stieda e residuo de esporocisto unido por membrana.
Portanto, com base nas caracteristicas morfoldégicas e moleculares, I. basileuterusi &
a quinta espécie descrita em um hospedeiro da familia Parulidae e a primeira
caracterizada molecularmente por meio do sequenciamento de uma regido génica
do gene cox1.
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